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Destaques:
(1) A prevaléncia de HPV no estudo de 34,88%, a qual pode ser considerada elevada.
(2) E o primeiro estudo no Estado do Maranh&o que aborda a relagdo do polimorfismo IL6 e presenca de HPV.
(3) Os dados obtidos nesse estudo ndo demonstraram associagdo entre a presenga do DNA-HPV e o polimorfismo
IL6 -174G>C (rs1800795) em mulheres ludovicenses sexualmente ativas.

RESUMO

Objetivo: O presente trabalho teve como objetivo verificar a possivel relagdo entre o polimorfismo da IL6
(rs1800795) e a presenca da infecgdo por HPV em mulheres em uma capital do nordeste brasileiro. Métodos:
Trata-se de um estudo transversal com mulheres sexualmente ativas que utilizaram o sistema publico de saude
de S3o0 Luis/Maranh3o/Brasil. Avaliaram-se dados sociodemograficos, informagdes relativas a salide sexual e
a gestagdo das participantes. A andlise citopatoldgica foi realizada utilizando-se a coloragdo de Papanicolau.
A detec¢do do HPV foi realizada com a técnica de reagdo em cadeia da polimerase (PCR), do tipo Nested e o
polimorfismo da IL6 -174G>C (rs1800795) utilizando a técnica de PCR em tempo real (PCR Real Time). Para a
avaliagdo da relagdo entre os dados epidemioldgicos e clinicos e a presenca de HPV, utilizaram-se dois grupos
(positivo para DNA-HPV e negativo para DNA-HPV), com os resultados considerados estatisticamente significa-
tivos quando p<0,05. Resultados: Entre as 195 participantes, 68 (34,88%) foram positivas para o DNA-HPV. Ve-
rificou-se que a distribui¢do do alelo C do IL6 -174G>C (rs1800795) foi de 28,72%, em que 2,05% apresentaram
em homozigose (CC) e 26,67% em heterozigose (GC), apresentando equilibrio de Hardy-Weinberg. Conclusdo:
N&o houve associa¢do entre o polimorfismo da IL-6 -174G>C (rs1800795) e a presenca de HPV nos grupos
analisados. Os dados obtidos nesse estudo ndo demonstraram associagdo entre a presenca do DNA-HPV e o
polimorfismo IL6 -174G>C (rs1800795) em mulheres ludovicenses sexualmente ativas.

Palavras-chave: papilomavirus humano; inflamagdo; polimorfismo; interleucina 6.
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INTRODUCAO

Os Papilomavirus humano (HPV) sdo uma grande familia de virus DNA transmitidos sexualmen-
te e reconhecidos como um dos principais fatores relacionados com o desenvolvimento de cancer
cervical. A infeccdo persistente pelo virus de alto risco, especialmente HPV16 e HPV18, é a principal
responsavel pelo desenvolvimento do cancer cervical e suas lesGes precursorast. Em 2020 aproxima-
damente 604.127 mulheres receberam um novo diagndstico de cancer cervical, e 341.831 perderam
sua vida para esta doenca em escala global?.

A infeccdo por HPV é atualmente uma prioridade global de saude publica, especialmente entre
as mulheres. Estima-se que sua prevaléncia mundial alcance 10% a 20% da populagdo adulta sexual-
mente atival. No Brasil, de acordo com Estudo Epidemioldgico sobre a Prevaléncia Nacional de Infec-
¢do pelo Papilomavirus humano (POP-Brasil), a prevaléncia é de 53,6%, observando-se que na capital
maranhense (Sdo Luis) essa porcentagem atinge 60,2%>.

O cancer cervical é um processo multifatorial no qual a infec¢do pelo HPV estd associada a ou-
tros fatores, como histérico familiar, idade, caracteristicas socioeconémicas, histdrico sexual e repro-
dutivo, tabagismo, coinfec¢es, imunossupressdo, variagao da resposta inflamatdria, polimorfismos
de citocinas, entre outros®*.

No desenvolvimento do cancer inflamacao, angiogénese e trombose estao envolvidas, gerando
um microambiente tumoral. A relacdo entre inflamacdo e o cancer esta bem estabelecida, principal-
mente no que diz respeito a inflamacdo cronica®. Diferentes citocinas podem inibir ou promover a
progressdo do tumor, pois estdo envolvidas em diversos estagios do seu desenvolvimento (p. ex.: ini-
ciagdo, conversdo maligna, invasdo, promogdo e metastase)®. Evidéncias crescentes demonstram que
polimorfismos em genes de citocinas e interleucinas desempenham um papel critico no desenvolvi-
mento e progndstico de cancer cervical®’.

A interleucina 6 (IL6) é uma das citocinas mais amplamente reconhecidas nesse processo de
carcinogénese cervical. E uma citocina pleiotrépica que desempenha um papel importante na regula-
¢do da resposta imunoldgica, bem como na proliferacdo e na diferenciacdo celular. Além disso, induz
a expressdo génica do fator de crescimento endotelial vascular e favorece o crescimento tumoral®®.
Niveis elevados de IL6 foram encontrados em tecidos tumorais®® e em pessoas com HPV. Além disso,
o polimorfismo de nucleotideo Unico (SNPs) no gene IL6 (rs1800795) foi relacionado com risco aumen-
tado de cancer cervical>”!*? e presenca de HPV"3,

Os resultados, no entanto, ainda sdo controversos e variam em diferentes populacdes'**® e os
potenciais fatores de confusdo, como raca, idade e distribuicdo geografica, podem existir. Diante disso,
o objetivo do presente trabalho foi verificar a possivel relacdo entre o polimorfismo da IL6 (rs1800795)
e a presenca da infeccdo por HPV em mulheres em uma capital do nordeste brasileiro.

METODOS

Tipo de Estudo
Trata-se de um estudo transversal com 195 mulheres adultas sexualmente ativas que buscaram
atendimento na Atencdo Primdria em Satde (APS) do Sistema Unico de Saude (SUS).
Local de Estudo

As participantes deste estudo foram mulheres que utilizaram a atencdo primaria em saude (APS
do Sistema Unico de Saude (SUS) de S3o Luis/Maranh3o/Brasil, por livre demanda. Foi aplicado um
guestionario semiestruturado (face a face) com informag¢des sociodemograficas e comportamentais

Editora Unijui — Revista Contexto & Saude — ISSN 2176-7114 — v. 25, n. 50, 2025
2



\\ EXISTE RELAGAO ENTRE O POLIMORFISMO DO GENE DA INTERLEUCINA-6 (R$1800795)
E O PAPILOMAVIRUS HUMANO?

Contexto Pereira MLG, Ferreira A de A, Monteiro P, Belfort ILP, Cunha APA, Mendes FPB. et al.

Saude

(idade, cor da pele, estado civil, tabagismo) e caracteristicas reprodutivas (sexarca, menarca, nimero
de gestacdes, uso de contraceptivo oral).

Como critério de inclusao utilizou-se: mulheres com 20 anos ou mais e com vida sexual ativa.
Ndo foram incluidas gestantes ou mulheres com menos de 45 dias de puerpério, lactantes, mulheres
histerectomizadas e/ou que fizeram cirurgias nos ultimos trés meses que antecederam a coleta de
amostra bioldgica, bem como aquelas que se apresentaram em fase menstrual no dia da coleta do
material cervico-vaginal.

Coleta de material cervical e exame citopatolégico

Esfregacos citolégicos foram obtidos com espatula de Ayres e escova endocervical (amostra ec-
tocervical e endocervical), estendidos em lamina de vidro, fixados com etanol. As laminas foram co-
radas pela técnica de Papanicolau. A avaliacdo celular e sua classificagdo foram realizadas de acordo
com as recomendac0des das Diretrizes brasileiras para o rastreamento do cancer do colo do utero®®. Os
resultados foram entregues as participantes, acompanhados de orientacdes pertinentes a cada caso e
encaminhamento médico, quando necessario.

Coleta de amostra e extragao de DNA

A coleta do material cervical para extracdo de material genético (DNA) foi obtida com escovado
cervical utilizando o Kit HC2 DNA Collection (Qiagen, Valencia CA). Estas amostras foram armazenadas
em tampdo Tris-EDTA pH 7,4 e mantidas em freezer a - 20°C até o seu processamento.

A extracdo do DNA gendémico foi realizado com utilizacao de kit QlAamp DNA Mini and Blood
Mini (Qiagen, Valencia, CA), conforme instrugdes do fabricante. O DNA total foi eluido em tampao Tris
EDTA (TE) e armazenado a - 20°C. A pureza e a concentracdo do DNA foram determinadas por meio
do espectofotémetro Nanodrop (Thermo Fisher Scientific, Califérnia, USA), em 280 e 260 nandmetros,
respectivamente.

Identificacdo e genotipagem do HPV

A deteccdo de DNA-HPV foi realizada utilizando-se amplificacdo de DNA pela técnica de reac¢do
em cadeia da polimerase (PCR) do tipo Nested (Nested PCR), utilizando dois conjuntos de iniciadores
PGMYO09 e 11 (amplificando sequéncias de 450 pb da regido L1 do DNA viral) e GP+5 e GP+6 (ampli-
ficam sequéncias de 190pb da regido L1 do DNA viral)'’, utilizando o termociclador Thermal Cycler
PCR-VERITI Dx 96 well (Applied Biosystems, Thermo Fisher Scientific, Califérnia, USA). Como controle
positivo da reacdo utilizou-se amostras previamente positivas para HPV e como controle negativo uti-
lizou-se dgua ultrapura.

Os produtos amplificados na PCR-Nested foram observados através de eletroforese em gel de
agarose (1,5%), corados com intercalante de DNA Gel Red a 0,1% e visualizados em um transilumina-
dor de luz ultravioleta (BIO-RAD Laboratories, EUA).

Os produtos de PCR-Nested positivos para o DNA-HPV foram purificados com o kit Genelute PCR
Clean up de acordo com o protocolo do fabricante (Sigma-Aldrich, USA). As reacGes de genotipagem
foram submetidas a técnica de sequenciamento de Sanger na empresa ACTGene Andlises Molecula-
res Ltda (Centro de Biotecnologia, UFRGS, Porto Alegre, RS) utilizando o sequenciador automatico AB
3500 Genetic Analyzer equipado com capilares de 50 cm e polimero POP7 (Applied Biosystems, Ther-
mo Fisher Scientific, Califérnia, USA). Os DNA-moldes foram purificados com o reagente ExoSAP-IT™
PCR Product Cleanup (Applied Biosystems, Thermo Fisher Scientific, Califérnia, USA) e quantificados
no equipamento Nanodrop 2000 c (Thermo Fischer Scientific, Califérnia, USA). Os gendtipos de HPV
foram identificados usando BLASTn (Basic Local Alignment Search Tool, http://blast.ncbi.nim.nih.gov/).

Editora Unijui — Revista Contexto & Saude — ISSN 2176-7114 — v. 25, n. 50, 2025
3



\\ EXISTE RELAGAO ENTRE O POLIMORFISMO DO GENE DA INTERLEUCINA-6 (R$1800795)
E O PAPILOMAVIRUS HUMANO?

Contexto Pereira MLG, Ferreira A de A, Monteiro P, Belfort ILP, Cunha APA, Mendes FPB. et al.

Saude

Polimorfismo da interleucina 6

A deteccdo do polimorfismo da IL-6 -174G>C (rs1800795) foi realizada segundo a técnica de
reacdo em cadeia de polimerase do tipo real time (PCR Real Time), no equipamento StepOne (Life Tec-
nology, USA) utilizando sondas Tagman especificas (Applied Biosystems, Thermo Fisher Scientific, Ca-
liférnia, USA) para o polimorfismso de nucleotideo Unico (SNP) rs1800795. O protocolo de analise foi
composto por 10 pL de Tagman™ GTXpress™ Master Mix (Applied Biosystems, Thermo Fisher Scien-
tific, Califérnia, USA), acrescido de 20 ng de DNA e 0,5 pL de sonda Tagman. As condi¢Ges de reagdo
foram: 602. C por 30 segundos, 952. C por 20 segundos, 952. C por 3 segundos, 602. C por 20 segundos
e 602. C por 30 segundos, por 40 ciclos. O Primer Express® Software v3.0 (Life Tecnology, USA) foi utili-
zado para visualizacdo e analise dos produtos amplificados. Todas as amostras foram genotipadas em
duplicata.

Aspectos Eticos

As participantes foram esclarecidas sobre o objetivo e procedimento deste estudo e as que con-
cordaram em participar assinaram um Termo de Consentimento Livre e Esclarecido (TCLE), conforme
Resolucdo 466/12 do Conselho Nacional de Satide (CNS)Y’. Este trabalho seguiu as normas de pesquisa
em salde com seres humanos de acordo com a Resolug¢do CNS 466/2012 e aprovado pelo Comité de
Etica em Pesquisa (CEP) do Hospital Universitario Presidente Dutra, da Universidade Federal do Mara-
nhdo com parecer 6.562.945 e CAAE 75975223.2.0000.5086.

Analise Estatistica

Para a avalia¢do da relagcdo entre os dados epidemioldgicos e clinicos e a presenga de HPV, uti-
lizou-se o teste do qui-quadrado e o teste exato de Fisher, com os resultados sendo considerados es-
tatisticamente significativos quando p<0,05. O equilibrio de Hardy-Weinberg foi avaliado por meio do
teste do qui-quadrado. O teste do qui-quadrado ou exato de Fisher foi utilizado para comparagdo par
a par de alelos e gendtipos nas tabelas de contingéncia. As andlises estatisticas foram realizadas estra-
tificando a amostragem em dois grupos, de acordo com a positividade para o DNA-HPV ou de acordo
com a presenca do polimorfismo da IL6.

Dessa maneira, o Grupo 1 foi composto por mulheres que foram negativas para o DNA-HPV
(DNA-HPV NEG) e o Grupo 2 foi constituido por mulheres que foram positivas para o DNA-HPV (DNA-
-HPV POS). Na analise de resultados citopatolégicos os grupos também foram categorizados de acordo
com o polimorfismo IL-6 -174G>C (rs1800795). Toda a analise estatistica foi realizada no programa
IBM SPSS versdo 24, considerando um p valor significativo <0,05.

RESULTADOS

Este estudo foi composto por 195 mulheres adultas, das quais 68 (34,88%) foram positivas para
o DNA-HPV. Os dados demograficos, comportamentais e caracteristicas reprodutivas (idade, cor da
pele, estado civil, menarca, sexarca, menopausa, nimero de gestacdes, tabagismo e uso de contra-
ceptivo oral) foram analisados segundo a presenca do DNA-HPV e verificou-se que a cor da pele e 0
tabagismo apresentaram significancia estatistica (p<0,05) entre os grupos (Tabela 1).
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Tabela 1 — Dados demograficos, comportamentais e caracteristicas reprodutivas, categorizados
segundo a presenca de DNA-HPV, de mulheres sexualmente ativas atendidas em um Servigo Publico
de Saude de S3o Luis/MA/Brasil, 2022

DNA-HPV NEG DNA-HPV POS valor
N=127 (%) N=68 (%) P
Idade
22 a 34 anos 49 (38,6) 24 (35,3) 0.423
35 a 64 anos 61 (48) 30 (44,1) ’
> 65 anos 17 (13,4) 14 (20,6)
Cor da Pele
Branca 12 (9,4) 0(0)
Parda 81 (63,8) 42 (61,8) 0,028
Preta 29 (22,8) 24 (35,3)
Indigena 5(3,9) 2(2,9)
Estado Civil
Sem Parceiro 60 (47,2) 38 (55,9) 0250
Com Parceiro 67 (52,8) 30 (44,1) !
Menarca
<13 anos 52 (40,9) 31 (45,6) 0.532
> 13 anos 75 (59,1) 37 (54,4) ’
<15 anos 50 (39,4 27(39,7) 0964
> 15 anos 77 (60,6) 41 (60,3)
o ~
Zefheus::g“ 19 (15) 9 (13,2)
. 72 (56,7) 39 (57,4)
e 1048 15021
¢ 5(3,9) 5(7,4)
27
Laé'?g'sm 6(4,7) 9(13,2)
Sim 101 (79,5) 44 (64,7) 0,040
e fumante 20 (15,7) 15 (22,1)
ﬁgg 110 (13,4) 11 (16,2) 0.596
Sim 17 (86,6) 57 (83,8) ’

ACO: Anticoncepcional Oral. Dados apresentados em formato de proporgdo, sendo avaliados pelo teste do qui-quadrado considerando um p
valor significativo <0,05.

Fonte?

A genotipagem do HPV identificou que entre as 68 mulheres com presenca de DNA-HPV 35,29%
possuiam HPV de baixo risco, encontrando-se presentes os tipos 6, 11, 66, 54, 71,72 e 81. J4d o HPV de
alto risco foi encontrado em 64,70% mulheres, sendo eles 16, 18, 33, 35, 39, 45, 52, 58 e 67. Entre os
HPVs de alto risco oncogénico os tipos 16 e 18 foram os com maior proporg¢do, com 28,89% e 17,78%,
respectivamente (Figura 1). Observou-se ainda que 38,24% mulheres apresentaram infeccdo com mul-
tiplos tipos de HPVs.
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HPV DE ALTO RISCO
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Figura 1 — Distribuicao de HPV de alto risco tipos 16 e 18, bem como outros tipos em mulheres
sexualmente ativas atendidas em um Servico Publico de Saude de S3o Luis/MA/Brasil, 2022.

Os resultados do exame citopatoldgico demonstraram que 91,8% das amostras ndao apresenta-

ram alteragGes celulares e 27,17% tinham presenca de Trichomonas vaginais, dados apresentados na
Tabela 2.

Tabela 2 — Resultados do exame citopatoldgico, categorizado segundo a presenca de DNA-HPV, em
mulheres sexualmente ativas atendidas em um Servico Publico de Sadde de Sdo Luis/MA/Brasil, 2022

DNA-HPV NEG DNA-HPV POS valor
127 (%) 68 (%) P

Citopatoldgico
Sem alteragdes 118 (92,9) 61 (89,7)
LSIL 2(1,6) 1(1,5)
HSIL 0(0,0) 0(0,0) 0.174
ASC-H 3(2,4) 0(0,0)
ASC-US 4(3,1) 6 (8,8)
Trichomonas vaginalis
N3o 101 (79,5) 41 (60,3) 0,004
Sim 26 (20,5) 27 (39,7)

LSIL: Lesdo intraepitelial escamosa de baixo grau, HSIL: Lesdo intraepitelial escamosa de alto grau, ASC-H: Células escamosas atipicas, ASC-US:
Células escamosas atipicas de significado indeterminado. Dados apresentados em formato de proporc¢do, sendo avaliados pelo teste do qui-
-quadrado considerando um p valor significativo <0,05.

No que respeita ao polimorfismo da interleucina verificou-se que a distribui¢cdo do alelo C da
IL-6 -174G>C (rs1800795) foi de 28,72%, onde 2,05% apresentaram em homozigose (CC) e 26,67% em
heterozigose (GC), apresentando equilibrio de Hardy-Weinberg. Dados apresentados na Tabela 3.
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Tabela 3 — Frequéncias genotipicas e alélicas do polimorfismo IL-6 -174G>C (rs1800795) de mulheres
sexualmente ativas atendidas em um Servico Publico de Saude de Sdo Luis/MA/Brasil, 2022

IL-6 -174G>C (rs1800795) N Frequéncia (%)
GG 1392 71,28°
GC 522 26,67°
CC 42 2,052
G 191 97,95
C 56 2,05

a: equilibrio de Hardy-Weinberg (p=0,838) avaliado pelo teste de qui-quadrado comparando os valores observados (GG-139; GC-52; CC-4) e os
valores esperados (GG-139; GC-50; CC-3). GG: homozigoto selvagem; GC: heterozigoto; CC: homozigoto polimdrfico.

Ao analisar-se a relagdo entre o polimorfismo da IL-6 -174G>C (rs1800795) entre os grupos posi-
tivos e negativos para o DNA-HPV, verificou-se ndo haver dados estatisticamente significativos (Tabela
4). Nesse contexto ainda se analisou a relagdo entre o polimorfismo do IL6 com a presenc¢a de HPV de
alto risco e mais de um tipo de HPV na mesma amostra bioldgica, mas essas analises também n3o re-
sultaram em dados estatisticamente significativos (Tabela 4).

Tabela 4 — Relacdo entre o polimorfismo IL-6 -174G>C (rs1800795) e a presenca do DNA-HPV, em
mulheres sexualmente ativas atendidas em um Servico Publico de Sadde de Sdo Luis/MA/Brasil, 2022

DNA-HPV NEG DNA-HPV POS
N =127(%) N =68 (%) p valor

IL6 (rs1800795)
GG 87 (68,5) 52(76,5) 0,232
GC 36 (31,5) 16 (23,5)
CC 0 (0) 0 (0)
Presenga do alelo polimorfico
Nao 16 (23,5) 16 (23,5) 0,241
Sim 52 (76,5) 52 (76,5)

GG: Homozigoto Selvagem; GC: Heterozigoto, CC:Homozigoto Polimérfico.

Fonte?

Tabela 5 — Relacdo entre o polimorfismo IL-6 -174G>C (rs1800795) e a presenca de HPV de alto rico
ou mais de um tipo de HPV, em mulheres sexualmente ativas atendidas em um Servico de Publico de
Saude de S3o Luis/MA/Brasil, 2022

Tipo de HPV Numero de HPV
Alto Risco Outros p valor 1 Tipo >1 Tipo p valor
IL6 -174G>C (rs1800795)
Alelo
G 44 (81,48) 24 (80) 0,868 42 (79,25) 26 (83,87) 0,602
C 10 (18,52) 6 (20) 11 (20,75) 5(16,13)

IL6 -174G>C (rs1800795)
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Gendtipo
GG 34 (77,3) 6 (25) 31(73,8) 21 (80,8)

11

GC 10 (22,7) 18 (75) 0,833 11 (26,2) 5(19,2) 0,5
CcC 0 (0) 0 (0) 0 (0) 0(0)

GG: Homozigoto Selvagem; GC/CC: Heterozigoto/Homozigoto Polimérfico. GG: Homozigoto Selvagem; GC/CC: Heterozigoto/Homozigoto Po-
limdrfico. Dados apresentados em formato de proporgdo, sendo avaliados pelo teste do qui-quadrado considerando um p valor significativo
<0,05.

Fonte: Dados da pesquisa.

DISCUSSAO

A prevaléncia de HPV neste estudo foi de 34,88%, a qual pode ser considerada elevada, porém
com menor propor¢do em relagdo ao que foi encontrado nos estudos maranhenses de Cunha et al.*®
(59,7% de HPV em mulheres atendidas em unidades basicas de salde de S3o Luis/MA) e Ross et al.?°
(41,37% em mulheres quilombolas no Maranhao), Evidenciando, assim, uma elevada prevaléncia de
HPV na populacdo maranhense, como anteriormente demonstrado pelo Estudo POP-Brasil®.

O polimorfismo da IL6 -174G>C (rs1800795) tem sido relatado como possuidor de um impor-
tante papel no desenvolvimento do cancer cervical devido a sua participacdo na patogénese e persis-
téncia do HPV no tecido cervical, sendo um processo inflamatério crénico que pode influenciar no de-
senvolvimento e crescimento das células cancerigenas®”’. O polimorfismo da IL6 -174G>C (rs1800795)
esta relacionado com variagdes nos niveis séricos e locais de IL6, indicando que a presenca do alelo
polimdrfico C correlaciona-se com baixas produgbes da citocina pré-inflamatéria, criando assim um
ambiente propicio para a infec¢do e persisténcia do HPVZ.,

No presente estudo a frequéncia do alelo C foi de 24,4%; porém ndo houve associagdo entre o
polimorfismo da IL6 -174G>C (rs1800795) e a presenc¢a de HPV. Os estudos de Albosale, Mashkina??,
Fernandes et al.®, Marangon et al.?*e Lima Junior et al.?> também n3o observaram associacdo entre
o polimorfismo da IL6 -174G>C (rs1800795) e a presenca de HPV, observando-se que os trés ultimos
foram realizados em territdrio brasileiro.

Apesar do presente estudo ndo demonstrar associa¢cdo entre o polimorfismo da IL6 -174G>C
(rs1800795) e a presencga de HPV, a literatura cientifica mundial tem evidenciado que a IL6 se encontra
amplamente associada ao cancer cervical>”'2 e 3 presenca de HPV”*3. A regulacdo e alteragdo na
producdo da IL6 estd relacionada com o mecanismo de controle e gerenciamento da infec¢do pelo
HPV. Dessa maneira, polimorfismos de proteinas envolvidas na regulacdo do sistema imune, como o
IL6 -174G>C (rs1800795), alteram os niveis da producdo dessa interleucina, levando a variagdo na pro-
ducdo das vias de sinalizagdo como a Janus Kinase (JAKs), desencadeando, assim, a proliferagao local
de células epiteliais, metastase e a progressdo da lesdo cervical para cancer?.

Prema et al.!* e Porto et al.®® enfatizaram que diferentes etnias, idade e distribuicdo geografica
podem influenciar a associagdo entre o polimorfismo IL6 -174G>C (rs1800795) e a infec¢ao por HPV
ou o proprio cancer cervical. Isso pode ter ocorrido no presente estudo, uma vez que todos os casos
foram selecionados em duas institui¢des publicas de salude e, portanto, podem nao representar ideal-
mente a populagdo geral. Ressalta-se, porém, que esse é o primeiro estudo realizado no Estado do
Maranhdo e ha uma escassez de estudos sobre a tematica no Brasil***.

Além disso, deve-se enfatizar que as interagOes intergénicas que podem influenciar na infec¢do
por HPV, ou seja, o tipo de HPV ou a presenca/persisténcia dele pode ter influéncia de um ou mais ge-
nes?2. Assim, considerando que o HPV é um dos principais fatores associados ao desenvolvimento do
cancer de colo de Utero faz-se necessario aumentar a conscientizagdo publica sobre os fatores causais
subjacentes e aumentar esforcos no sentido de se realizar estudos direcionados a investigar causa e
efeito do papel da IL6 na persisténcia do HPV e a sua participagdao no processo de carcinogénese.
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CONCLUSAO E CONSIDERACOES FINAIS

N3o houve associagdo entre a presenca do DNA-HPV e o polimorfismo IL6 -174G>C (rs1800795)
em mulheres ludovicenses sexualmente ativas. Verificou-se ainda alta prevaléncia de DNA-HPV e de
HPV do tipo de alto risco oncogénico entre as participantes, o que destaca a importancia de politicas
publicas voltadas a educacdo em salde e programa de vacinacdo; bem como a prevengao e rastrea-
mento do cancer de colo do Utero de forma ativa e constante.
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